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O objetivo deste estudo foi realizar uma prospeccgdo para identificar genes e alelos favoraveis associados
aos sistemas enzimaticos superoxido dismutase, catalase. peroxidases e glutationa S-transferase
(relacionados a toleréncia a estresses ambientais e a danos provocados por pragas, doengas, herbicidas
e pelas préprias plantas  daninhas), utilizando o banco de dados de seqiéncias expressas
de eucalipto, (https//forests.esalg.usp.br). As enzimas estudadas foram bem representadas no banco de
ESTs do FORESTs, com e-values significativos quando comparados a seqiiéncias de outros organismos
presentes no banco de nucleotideo do NCBI e GenBank. Observou-se, também, alta similaridade entre
seqliéncias de ESTs de eucalipto e o banco de dados publico.
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